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 مـورد بررسـي قـرار گرفـت. استان كرمانشاه مناطق مختلفهاي هاي آسكوميست از خاك حضور گونه،1391-92طي سالهاي
و متري جمع سانتي0-30هاي خاك از عمق نمونهمكان در هر الك از الك دو ميلي پس از عبور آوري  نيز60و40 شماره هاي متري، از

در10با استفاده از روش تهيه رقت، عبور داده شدند. يك ميلي90گرم خاك قسـمت در ميليـون 100حاوي درصد1/0ليتر آب آگار
و سپس براي ته و يك ميلي 10-5تا 10-2هاي يه سوسپانسيون مخلوط شدند. رقتدترجنت ريخته محـيط ليتر از هـر رقـت روي تهيه

و عصاره سيب-هاي عصاره مالت كشت هـاي كشـت، ها، به محيط ريخته شد. براي جلوگيري از رشد باكتريآگار-دكستروز-زميني آگار
و كلرامفنيك ميكروگرم بر ميلي45رز بنگال به ميزان  هاي كشت در دمـاي ليتر اضافه شد. محيط ميكروگرم بر ميلي25ل به ميزان ليتر

س 25 كه به مدت سه تا پنج روز قرار گرفتند. تمام جدايه لسيوسدرجه ها براساس كليدهاي تاكسونوميكي موجود تشخيص داده شدند
وومي، كنيديوفور، فيايطناب ميسل؛ي فرم غيرجنسي شاملاختشن براساس خصوصيات ريخت  Gliomastix murorum كنيديوم گونه ليد

دي.بودجديد ايران فلور قارچي براي و ناحيـه.اي.ان.براي تاييد تشخيص، .دي ITS1+5.8S+ITS2هـاي تـوالي ژنومي قارچ استخراج
ت اي پلي هاي مذكور با استفاده از واكنش زنجيره جدايه ريبوزومي.اي.ان و قطعات تكثير يافته، عيين توالي گرديدنـد. پـس از مراز تكثير

در توالي و ذخيره آن به جفت بازي با توالي 600اين توالي بانك ژن، نسبت به ارزيابي همولوژييابي اين ناحيه هاي موجود در بانك ژن
ژن با ديگر جدايه ايرانيهاي اقدام گرديد. جدايه BLASTكمك ابزار جستجوي  .ان دادندنش درصدي 100اهتبشهاي موجود در بانك

 نگهداري شدند.(كرمانشاه) پزشكي دانشكده كشاورزي دانشگاه رازي هاي سند در بخش گياه نمونه
 گونه تشخيص داده شدهويژگي-

س25بعد از يك هفته در دماي  متر ميلي3تا2به، آگار-رشد پرگنه روي محيط كشت عصاره مالت،لسيوسدرجه
( ومي تيرهيميسل هاي طنابرسد. مي و به قطر و انحنادار روشنبه رنگ فياليدهاميكرومتر،7/9)4/7-6/11رنگ به طول، مستقيم

كه تا نيمه، به رنگ روشنبيضويها . كنيديوم)1(شكل بودند ميكرومتر8/20)2/23-2/18( ه صورت زنجيري روي فياليدبروشن
(4)3-8/4(ها كنيديومد. اندازهنشو تشكيل مي .)1(شكل يكرومتر بودم3/2)9/2-9/1×
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Summary 

During 2012–13, the presence of ascomycetous species in soil was studied in Kermanshah province (W Iran).  

In each location, samples were collected from 0–30 cm depth and passed through 2 mm, 40 and 60 mesh sieves. Using 

soil plating method, 10 g of soil samples were placed in 90 ml of 0.1% water-agar containing 100 ppm NPX, mixed and 

serially diluted to 10-2 to 10-5 and 1 ml of each solution flooded on potato dextrose agar (PDA) and malt extract agar 

(MEA) by an L-shaped rod. These media were amended with rose bengal (45 µg/ml) and chloramphenicol (25 µg/ml). 

Plates were incubated at 25–27º C for 3–5 days to allow the fungi grow. Isolates were recovered from soil using malt 

extract agar (MEA) and potato dextrose agar (PDA) media. Anamorphic characteristics such as mycelial strands, 

conidiophores, phialides and conidia were investigated. Fifty measurements of each type of structure were made using 

BioloMICS Measure software. Radial growth of the isolates was measured on MEA and PDA after seven days at 25º C. 
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All Gliomastix isolates previously identified based on 

morphological and culture characters, were amplified 

using the primers pair ITS1 and ITS4. An amplicon of 

about 600 bp was obtained for all of the Gliomastix 

isolates. The amplification products of all isolates were 

purified with GeneJET PCR purification Kit (Fermentas, 

UK) and sequencing reaction performed on purified PCR 

products in forward and reverse orientation using the 

primers used for amplification. Through Blast search in 

GenBank all isolates were identified as Gliomastix 

murorum. All DNA sequences of Gliomastix isolates 

(Accession Nos: KC292262-KC292263) showed 100% 

homology with valid sequences previously identified and 

deposited in GenBank. 
- Macroscopic and microscopic characteristics 

Colonies effuse, velvety, dark fuligineous, heavily 

sporulating. Colony diameter on MEA 30 mm, mycelium 

composed of hyaline to light fuligineous, 1.2–3 µm wide 

hyphae. Mycelial strand dark and 9.7(7.4–11.6) µm wide. 
Phialides simple or branched, 20.8(18.2–23.2) µm long, 

2.5–3.0 µm wide. Phialoconidia dark, forming a chain at 

the phialide apex, elliptical, 2.3(1.9–2.9) × 3.95(3.0–4.8) 

µm (Fig. 1). 

و فياليدها،.BوGliomastix murorum :A-1شكل  تك هاي هاگ.DوCطناب ميسليومي =اي ياخته زنجيري .ميكرومتر)16(مقياس
Fig. 1. Gliomastix murorum: Mycelial strands and Phialides (A, B), Non-septate spores (C, D) (Bars = 16 µm). 
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