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Table 1. Code, type and geographical location of Iranian lettuce genotypes

e Slame

Geographic coordinates

bl db Bl o e
Longitude Latitude
iy 85 " PR ass PREpY aass C\.&JJ
Code Genotype Type Degree Minute Degree Minute Altitude (m)
1 Abtavil Romaine 50 27 28 46 0
2 Borazjan Romaine 51 38 29 21 0
3 Siahe-Dezful Romaine 49 17 30 28 52
4 Piche-Ahvaz Romaine 48 17 31 25 30
5 Shadegan Romaine 48 23 30 45 45
6 Qom Stem 50 53 34 38 930
7 Karaj Romaine 51 27 35 48 1360
8 Sefide-Neishaboor  Leaf 58 47 36 12 1210
9 Siahe-Neishaboor Leaf 58 47 36 12 1210
10 Gorganl Romaine 53 17 36 28 45
11 Amol Romaine 53 12 36 34 45
12 Gorgan2 Romaine 53 17 36 28 45
13 Babol Romaine 53 12 36 34 45
14-31  Mazandran-Lines Romaine 53 12 36 34 45
32 Varamin 1 Leaf 51 39 35 19 915
33 Varamin 2 Leaf 51 39 35 19 915
34 Varamin 3 Romaine 51 39 35 19 915
35 Shiraz Romaine 52 22 29 37 1540
36 Zirehii Romaine 51 24 29 25 985
37 Hamadan Romaine 48 31 34 48 1851
38 Nahavand Romaine 48 21 34 32 1615
39 Parsabad Romaine 48 38 38 28 1280
40 Ardabil Romaine 48 28 38 18 1311
41 Jahrom Romaine 53 33 28 30 1050
42 Fasa Romaine 53 39 28 56 1370
43 Great lake Romaine - - - - -
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Table 2. Sequence of primers and investigated measures for RAPD markers in 43

ity S5 Jlas! sles el T oy S e S e s
ST Ly S S T S
RS
Primer Sequence Annealing Size range Total Resolving  Polymorphism [  Effective = Marker
code temp. (bp) Polymorphic power information multiplex  index
5—>3 ©) bands (RP) content( PIC) ratio (MI)
(EMR)
P1 AGTCCTATGC 37 750-2930 22 5.44 0.117 1 22 2.54
P2 GCATTACGGA 30 440-2840 35 8.00 0.109 1 35 3.82
P3 TACGGCATGA 37 600-3000 49 13.82 0.133 1 49 6.52
P4 AGATCGGCAT 37 310-3000 39 11.30 0.137 1 39 5.34
P5 GTGGTCAAAC 37 1000-2520 23 8.18 0.168 1 23 3.86
P6 CGTATCCTGA 30 1260-2660 15 3.77 0.118 1 15 1.77
P7 AGGCATTACG 37 330-3000 77 27.30 0.166 1 77 12.78
P8 AGTACGGCAT 37 370-2480 53 17.67 0.156 1 53 8.27
P9 GGCGGCACAGCA 35 410-2860 78 32.93 0.199 1 78 15.52
P10 GCCGCTTCAGCT 40 590-3000 45 25.44 0.254 1 45 11.43
P11 GGAGGATGGCCC 40 570-2130 53 26.19 0.226 1 53 11.98
P12 GGCAACTGGCCA 40 500-2300 44 16.84 0.175 1 44 7.70
P13 GTCGACGGACGT 39 350-3000 54 15.95 0.140 1 54 7.56
P14 AGTCCTAAGC 34 420-2870 43 14.84 0.164 1 43 7.05
P15 TGGACACTAC 37 280-3000 76 25.12 0.155 1 76 11.78
P16 CTGAACTGAC 37 480-2970 61 26.00 0.198 1 61 12.08
P17 GTACAGACCT 37 320-2570 40 15.67 0.189 1 40 7.56
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Fig. 1. Banding pattern obtained by DNA amplification of Iranian lettuce genotypes using
primer 9

m both the top and bottom: size marker, and then in top from left to right genotypes no. 1 to 24 and the
lower from left to right genotypes no. 25 to 42 (Table 1), number 43 foreign cultivar of lettuce Great

Lake. neg the last well, control (no DNA).
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Table 3. Correlation coefficients Jaccard's similarity based on RAPD data in Iranian lettuce genotypes

1 2 3 4 5 6 7 8 9 10 11 12 13 14 15 16 17 18 19 20 21 22 23
1.000

0120 1.000

0076 0172 1.000

0.044 0077 0229  1.000

0043 0055 0068 0120  1.000

0041 0020 0085 0072 018  1.000
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0080 0065 0086 0060 0093 0098 0022 0193  1.000

0058 0013 0042 0028 0042 0048 0130 0178  0.120  1.000

0034 0020 0041 0057 0026 0063 009 0141 0141 0205  1.000

0.049 0041 0041 0050 0027 0055 0059 0062 0116 0142 0166  1.000

0075 0074 0060 0040 0073 0044 0013 0021 0027 0070 0036 0014  1.000

0045 0065 0072 0074 0058 0035 0013 0000 0047 0022 0058 0014 0324  1.000

0054 0053 0082 0077 0053 0014 0027 0007 0027 0007 0053 0029 0247 0295  1.000

0044 0064 0100 0095 0031 0057 0032 0013 0025 0036 0065 0006 0305 0266 0256  1.000
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0024 0170 0095 0056 0061 0054 0025 0053 0018 0034 0019 0013 0102 0093 0104 0113 0077 0109 0083 0123 0072 0171  0.103
0079 0094 0055 0072 0085 0072 0091 0038 0051 0032 0031 0023 0052 0043 0069 0065 0081 0065 0064 0075 0044 0059  0.045
0088 0054 0067 0068 008 0075 0063 008 0037 0070 0021 0040 0037 0030 0045 0055 0069 0068 0081 0063 0057 0063  0.031
0067 0059 0038 0060 0058 0075 0100 0073 0076 0078 0051 0051 0027 0026 0057 0054 0061 0060 0060 0055 0062 0062  0.056
0.045 0044 0051 0073 0071 0081 0098 0095 0068 0052 0035 0043 0033 0026 0034 0052 0046 0035 0045 0083 0054 0061  0.027
0027 0054 0033 0056 0091 0062 0065 0069 0050 0048 0070 0054 0014 0035 0044 0034 0020 0022 0034 0035 0035 0028 0059
0038 0031 0012 0032 0100 0115 0115 0129 0083 0052 0082 0035 0034 0054 0071 0046 0032 0036 0052 0033 0069 0068  0.063
0019 0032 0012 002 0066 0067 0070  0.106 0033 0104 0092 0060 0006 0013 0027 0013 0013 0014 002 0020 0020 0034  0.027
0076 0067 0040 0055 0039 0037 0080 0029 0071 0031 0022 0007 0043 0034 0036 0034 0034 0030 0033 0057 0035 0049  0.043
0070 0055 0033 0064 0084 0046 0043 0029 002 0023 0007 0015 0067 0058 0029 0034 0057 0023 0034 0035 0066 0058  0.084
0047 0033 0061 0048 0040 0045 0027 0029 0042 0015 0022 0007 0035 004 0028 0041 0056 0046 0048 0050 0042 0050  0.067
0064 0041 0063 0065 0070 0023 0021 0022 0043 0024 0047 0031 0004 0043 0029 0035 0065 0039 0049 0043 0059 0051  0.037
0092 0054 0076 0041 0061 0030 0027 0037 0042 0007 0022 0022 0043 0042 0044 0056 0034 0030 0041 0020 0050 0065  0.067
0066 0079 0079 0032 0051 0043 0040 0043 0040 0014 0021 0058 0062 0047 0034 0012 0046 0043 0045 0019 0040 0054  0.055
0069 0098 0054 0055 0046 0037 0049 0029 0049 0007 0045 0037 0035 0020 0028 0020 0034 0022 0033 0027 0042 0049 005
0069 0054 0054 0078 0033 0014 0020 0044 0042 0023 0053 0038 0021 0042 0036 0020 0034 0015 0027 0035 0065 0057 0075
0080 0108 0058  0.060 0051 0043 0054 0042 0046 0044 0050  0.082 0013 0006 0006 0019 0019 0043 005  0.040 0062 _ 0.047 _ 0.048
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Table 3. Continued ¥ gl asls|
24 25 26 27 28 29 30 31 32 33 34 35 36 37 38 39 40 41 42 43

24 1.000

25 0.072 1.000

26 0.074 0.192 1.000

27 0.091 0.114 0.198 1.000

28 0.080 0.050 0.075 0.133 1.000

29 0.025 0.076 0.114 0.156 0.190 1.000

30 0.021 0.540 0.062 0.079 0.193 0.202 1.000

31 0.027 0.046 0.054 0.084 0.082 0.165 0.183 1.000

32 0.028 0.034 0.028 0.061 0.071 0.104 0.132 0.147 1.000

33 0.020 0.053 0.092 0.057 0.082 0.098 0.149 0.217 0.166 1.000

34 0.007 0.040 0.048 0.650 0.110 0.085 0.086 0.124 0.116 0.214 1.000

35 0.045 0.086 0.082 0.039 0.530 0.059 0.065 0.102 0.068 0.087 0.073 1.000

36 0.054 0.072 0.043 0.026 0.046 0.046 0.043 0.057 0.096 0.050 0.075 0.177 1.000

37 0.061 0.049 0.028 0.026 0.000 0.032 0.013 0.064 0.061 0.027 0.028 0.155 0.277 1.000

38 0.022 0.058 0.036 0.033 0.007 0.046 0.044 0.058 0.046 0.058 0.044 0.161 0.229 0.259 1.000

39 0.112 0.095 0.050 0.097 0.030 0.066 0.020 0.041 0.061 0.027 0.043 0.119 0.232 0.228 0.247 1.000

40 0.065 0.082 0.033 0.044 0.014 0.021 0.033 0.046 0.035 0.040 0.026 0.155 0.168 0.203 0.230 0.223 1.000

41 0.085 0.200 0.065 0.097 0.045 0.073 0.072 0.071 0.060 0.034 0.028 0.118 0.130 0.119 0.151 0.258 0.201 1.000

42 0.061 0.087 0.057 0.068 0.062 0.045 0.050 0.056 0.029 0.020 0.043 0.155 0.150 0.129 0.162 0.138 0.254 0.215 1.000

43 0.081 0.082 0.069 0.057 0.058 0.076 0.033 0.090 0.057 0.054 0.077 0.064 0.114 0.072 0.099 0.129 0.114 0.192 0.203 1.000
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Fig. 2. Dendrogram of 43 Iranian lettuce genotypes (Table 1) constructed by Jaccard's
similarity coefficients and UPGMA method based on RAPD data
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Fig. 3. Distribution graph of 43 Iranian lettuce genotypes (Table 1) by first and second
components (PCOA) based on factor analysis RAPD data
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